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Modelos de estudio
1. Multi-ómica de enfermedades neurodegenerativas.
2. Series de tiempo de registros electrofisiológicos en enfermedades neurodegenerativas.
3. Multi-ómica de cáncer

Líneas de investigación
1. Análisis de redes de importancia biomédica
2. Farmacología de sistemas
3. Ciencia de datos biomédica
4. Epidemiología de redes

Recibe alumnos para

Servicio Social     Sí

Proyectos disponibles para alumnos
1. Reconstrucción y análisis de redes a partir de datos genómicos, electrofisiológicos, o de imagenología).
2. Dinámica y control farmacológico de redes biomédicas
3. Aprendizaje de máquina sobre datos de enfermedades neurodegenerativas.

Técnicas empleadas
1. Análisis transcriptómico (bulk RNA, spatial transcriptomics, single-cell RNAseq, etc).
2. Aprendizaje de máquina (supervisado y no supervisado).
3. Análisis de datos (R, Python, Julia).
4. Análisis de series de tiempo.
5 Procesamiento de lenguaje natural
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